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2005 or 2006*  2009  2010  Total 
Age at 
sampling 
Female  Male  Male  Immature**  Immature**   
1+          28  28 
2+      3  25    28 
4+ or 5+  110  15        125 
5+ or 6+  2  1        3 
             
Sub‐total  112  16  3  25  28   





























































































































































































































































































































































































Ogo2  ADFG  26  3 
Ogo4  WDFW  20  5 
Oki100  DFO  48  6 
Omm1080  SWFSC  74  12 
Ots201b  ADFG  52  10 
Ots208b  CRITFC  54  10 
Ots211  ADFG  43  7 
Ots212  OSU  36  10 
Ots213  OSU  48  7 
Ots3M  WDFW  19  3 
Ots9  DFO  9  2 
OtsG474  CRITFC  19  6 





















Cowlitz Hatchery (fall)  136  0.871  0.857  295  15.8  Infinite 
Lewis River (fall)  93  0.886  0.877  279  16.2  Infinite 
Sandy River (fall)  114  0.892  0.893  299  16.7  781 
Lowlitz Hatchery (spring)  133  0.861  0.853  265  14.9  396 
Lewis Hatchery (spring)  140  0.865  0.837  267  15.1  237 
McKenzie Hatchery (spring)  125  0.866  0.870  275  15.2  194 
North Santiam Hatchery (spring)  138  0.817  0.812  233  12.9  732 
Spring Creek Hatchery Tule (fall)  138  0.820  0.812  237  13.1  155 
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CHINOOK SALMON BROODSTOCK GENETIC MANAGEMENT PLAN
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Locus  Allele  Allele frequency    Locus  Allele  Allele frequency 
Ogo2  220  0.305    Ots211  262  0.004 
  222  0.247      266  0.011 
  236  0.449      270  0.184 
Ogo4  136  0.162      274  0.316 
  142  0.421      278  0.136 
  156  0.214      282  0.272 
  160  0.120      290  0.077 
  166  0.083    Ots212  131  0.010 
Oki100  212  0.229      155  0.007 
  224  0.209      163  0.010 
  242  0.288      167  0.186 
  252  0.007      171  0.086 
  270  0.099      175  0.003 
  282  0.168      179  0.383 
Omm1080  224  0.003      183  0.055 
  234  0.014      207  0.117 
  242  0.017      211  0.141 
  246  0.112    Ots213  214  0.355 
  258  0.024      218  0.179 
  262  0.054      242  0.007 
  286  0.330      262  0.210 
  290  0.037      310  0.086 
  294  0.245      314  0.159 
  302  0.003      318  0.003 
  314  0.082    Ots3M  146  0.688 
  318  0.078      148  0.199 
Ots201b  178  0.320      150  0.114 
  182  0.217    Ots9  105  0.259 
  190  0.176      109  0.741 
  202  0.103    OtsG474  156  0.207 
  206  0.007      160  0.003 
  238  0.033      172  0.459 
  258  0.107      180  0.148 
  282  0.004      192  0.090 
  290  0.029      212  0.093 
  298  0.004    Ssa408  188  0.023 
Ots208b  162  0.095      196  0.237 
  170  0.099      212  0.320 
  178  0.058      224  0.056 
  202  0.201      228  0.286 
  206  0.007      232  0.079 
  222  0.061         
  230  0.112         
  258  0.173         
  282  0.122         
  302  0.071         
















       
1  0.95  0.003  499 
  0.95  0.01  149 
  0.95  0.05  29 
  0.95  0.1  14 
       
5  0.989794  0.003  763 
  0.989794  0.01  228 
  0.989794  0.05  45 
  0.989794  0.1  22 
       
10  0.994884  0.003  878 
  0.994884  0.01  262 
  0.994884  0.05  51 
  0.994884  0.1  25 
 
 
 
 
